
 

 

 
Saatgutmonitoring Raps 2015 
 
Die diesjährige experimentelle Saatgutüberwachung von Winterrapssaatgut konnte am 05.08.2015 

abgeschlossen werden. Insgesamt wurden 84 Rapspartien auf GVO-Anteile untersucht. Alle Ergebnisse 

waren negativ. Ziel des Saatgutmonitorings ist die Vermeidung des Inverkehrbringens von Saatgut, das mit 

gentechnisch veränderten Bestandteilen verunreinigt ist. 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 



 

 

Ergebnisse der Untersuchungen von konventionellem S aatgut auf gentechnisch veränderte Beimischungen 
Fruchtart Winterraps– Vegetationsjahr 2014-Bundesla nd Schleswig-Holstein  

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-039 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-038 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-037 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-036 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-035 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-034 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-033 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-032 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-031 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-030 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-029 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL040615-030 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL040615-031 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL040615-029 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 

Schleswig-
Holstein 

MIL020715-019 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL020715-020 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL020715-021 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

t-nos 
 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL020715-022 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL020715-023 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-011 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-012 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-013 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-014 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

MIL220515-015 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Holstein Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 
Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 

Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 
Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 

p35S-nptII  
CP4-EPSPS 

bar 
t-nos 

 
 

Schleswig-
Holstein 

MIL220515-016 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-017 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-018 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-019 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-020 Gentechnische Veränderung wurde nich t nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

Schleswig-
Holstein 

 

MIL220515-021 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-022 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-023 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-024 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

 
Schleswig-

Holstein 
MIL220515-025 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-026 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-027 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL220515-028 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL170615-223 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL250615-014 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

MIL250615-013 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Holstein Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 
Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 

Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 
Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 

p35S-nptII  
CP4-EPSPS 

bar 
t-nos 

 
 

Schleswig-
Holstein 

MIL250615-012 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL250615-011 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL250615-010 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 
Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 

p35S-nptII  
CP4-EPSPS 

bar 
t-nos 

 
 

Schleswig-
Holstein 

MIL250615-009 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL250615-008 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL300615-001 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL300615-002 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL300615-003 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL300615-004 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

 
 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL300615-005 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL300615-006 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL300615-007 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL070715-016 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL070715-017 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL070715-018 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

MIL100715-019 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Holstein Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 
Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 

Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 
Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 

p35S-nptII  
CP4-EPSPS 

bar 
t-nos 

 
 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL100715-020 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL140715-170 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL140715-171 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 
Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 

p35S-nptII  
CP4-EPSPS 

bar 
t-nos 

 
 

Schleswig-
Holstein 

MIL140715-172 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-006 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-007 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-008 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-009 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-010 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

t-nos 
 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-011 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-012 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-013 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-014 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-015 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-016 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

MIL160715-017 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Holstein Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-018 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 
Schleswig-

Holstein 

MIL160715-019 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

Schleswig-
Holstein 

MIL210715-148 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 
Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 

p35S-nptII  
CP4-EPSPS 

bar 
t-nos 

 
Schleswig-

Holstein 
MIL210715-149 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

Schleswig-
Holstein 

MIL210715-150 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

Schleswig-
Holstein 

MIL230715-011 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

p35S-nptII  
CP4-EPSPS 

bar 
t-nos 

 
Schleswig-

Holstein 
MIL230715-012 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

Schleswig-
Holstein 

MIL230715-013 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

Schleswig-
Holstein 

MIL230715-014 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 



 

 

 
Bundesland 

 
Labornummer 

  
 

 
Untersuchungsergebnis / Spezifizierung 

 
 

 
Bemerkungen 

 

t-nos 
 

Schleswig-
Holstein 

MIL280715-002 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

Schleswig-
Holstein 

MIL280715-012 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 
 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

Schleswig-
Holstein 

MIL290715-059 Gentechnische Veränderung wurde nicht nachgewiesen 

Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1 
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0 

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000 
Art der Nachweise: qualitativ (Screening) 

Verwendete Prüfmethoden: p35S-pat 
p35S-nptII  

CP4-EPSPS 
bar 

t-nos 

Erfassungsgrenze  <0,1 % 

 


