Saatgutmonitoring Sommerraps 2013

Im Februar 2013 wurde in Schleswig-Holstein Sommerraps auf gentechnische Verunreinigungen untersucht.

Es wurden insgesamt 8 Sommerrapspartien beprobt. Alle 8 untersuchten Sommerrapspartien waren frei von
gentechnischen Verunreinigungen.



Ergebnisse der Untersuchungen von konventionellem S

Fruchtart Sommerraps— Vegetationsjahr 2013-Bundesla

aatgut auf gentechnisch veranderte Beimischungen
nd Schleswig-Holstein

Bundesland Labornummer Untersuchungsergebnis / Spezifizierung Bemerkungen
PB_MIL240113-016 _ ) . _
Schleswig- Gentechnische Veranderung nicht nachgewiesen.
Holstein Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0
Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000
Menge fir DNA-Isolation: 1,24 ¢
Art der Nachweise: gualitativ (Screening)
realtime PCR
Verwendete Prifmethoden: RoundupReady, Oxy235,
SeedLink, NPTII, LibertyLink
Nachweisgrenze gem. Prifplan: 0,1 %
PB_MIL240113-017 _ . _
Schleswig- - Gentechnische Veranderung nicht nachgewiesen.
Holstein Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0
Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000
Menge fir DNA-Isolation: 1,23 g
Art der Nachweise: gualitativ (Screening)
realtime PCR
Verwendete Prifmethoden: RoundupReady, Oxy235,
SeedLink, NPTII, LibertyLink
Nachweisgrenze gem. Prifplan: 0,1%
PB_MIL310113-020 _ . _
Schleswig- - Gentechnische Veranderung nicht nachgewiesen.
Holstein Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0
Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000
Menge fir DNA-Isolation: 1,25¢
Art der Nachweise: gualitativ (Screening)
realtime PCR

Verwendete Prifmethoden:

Nachweisgrenze gem. Prifplan:

RoundupReady, Oxy235,
SeedLink, NPTII, LibertyLink
0,1%




Bundesland Labornummer Untersuchungsergebnis / Spezifizierung Bemerkungen
_ PB_MIL050213-002 _ . ,
Schleswig- - Gentechnische Veranderung nicht nachgewiesen.
Holstein Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0
Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000
Menge fiur DNA-Isolation: 1,209
Art der Nachweise: gualitativ (Screening)
realtime PCR
Verwendete Prufmethoden: RoundupReady, Oxy235,
SeedLink, NPTII, LibertyLInk
Nachweisgrenze gem. Prufplan: 0,1 %
PB_MIL050213-001
Schleswig- - Gentechnische Veranderung nicht nachgewiesen.
Holstein Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0
Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000
Menge fiur DNA-Isolation: 1,20¢
Art der Nachweise: gualitativ (Screening)
realtime PCR
Verwendete Prifmethoden: RoundupReady, Oxy235,
SeedLink, NPTII, LibertyLInk
Nachweisgrenze gem. Prufplan: 0,1 %
PB_MIL060213-009
Schleswig- - Gentechnische Veranderung nicht nachgewiesen.
Holstein Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1
Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0
Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000
Menge fiur DNA-Isolation: 1,219
Art der Nachweise: gualitativ (Screening)
realtime PCR

Verwendete Prifmethoden:

Nachweisgrenze gem. Prufplan:

RoundupReady, Oxy235,
SeedLink, NPTII, LibertyLInk
0,1%




Bundesland Labornummer Untersuchungsergebnis / Spezifizierung Bemerkungen
_ PB_MIL080213-019 _ . ,
Schleswig- - Gentechnische Veranderung nicht nachgewiesen.
Holstein Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1

Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000

Menge fiur DNA-Isolation: 1,159

Art der Nachweise: gualitativ (Screening)
realtime PCR

Verwendete Prufmethoden: RoundupReady, Oxy235,
SeedLink, NPTII, LibertyLInk

Nachweisgrenze gem. Prufplan: 0,1 %

PB_MIL150213-010
Schleswig- - Gentechnische Veranderung nicht nachgewiesen.
Holstein Anzahl der analysierten Untersuchungsproben: 1

Anzahl der positiven Untersuchungsproben: 0

Anzahl der Samen in der Untersuchungsprobe: 3000

Menge fiur DNA-Isolation: 1,119

Art der Nachweise: qualitativ (Screening)
realtime PCR

Verwendete Prifmethoden:

Nachweisgrenze gem. Prufplan:

RoundupReady, Oxy235,
SeedLink, NPTII, LibertyLInk
0,1%




